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PRIJIMACIE KONANIE NA DOKTORANDSKE STUDIUM NA AKADEMICKY ROK 2022 /2023

Fakulta prirodnych vied Univerzity sv. Cyrila a Metoda v Trnave vypisala prijimacie konanie na
doktorandské Stadium v Studijnom programe

molekularna biologia

v dennej a externej forme $tdia. O prijatie na $tidium mozu ziadat absolventi domacich alebo
zahrani¢nych vysokych $kol, ak maji ukoncené magisterské alebo inzinierske Stadium.

Termin podania prihlasky je do 15. jana 2022. Uchadzaci sa prihlasuja na vypisané témy.
K prihlaske uchadzac prilozi:

- overeny vysokoskolsky diplom v totoznom, alebo pribuznom odbore a programe,

- vysvedcenie zo Statnej skusky,

- struény zivotopis spolu so stpisom publikovanych i nepublikovanych prac,

- potvrdenie od lekara o zdravotnej sposobilosti,

- doklad o absolvovanej praxi (nie je povinné),

- ramcovy projekt k téme dizertacnej prace.

Prijimacie konanie ma charakter vyberového konania formou rozhovoru. Uchadza¢ pocas
prijimacieho konania prezentuje svoje motivy a predpoklady na Studium, projekt k téme
dizerta¢nej prace a aj znalosti cudzieho jazyka. Na prijimacom konani bude zohladfiovana Gcast
uchadzaca na Studentskej vedeckej konferencii a jeho vysledky pocas magisterského resp.
inzinierskeho §tadia. Uchadzac¢ o externa formu S$tudia predlozi potvrdenie o zamestnani v
odbore.

Kontaktna adresa: Fakulta prirodnych vied UCM v Trnave, Nam. J. Herdu 2, 917 01 Trnava
tel.: 033 /55 65 321,033 /55 65 316
e-mail: dekan.fpv@ucm.sk

doc. Ing. Jozef Sokol, CSc.
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Témy dizertaénych prac a Skolitelia pre doktorandsky Studijny program
molekularna bioldgia v akademickom roku 2022 /2023

1. Analyza viromu vini¢a hroznorodého (Vitis vinifera L.) a optimalizacia molekularnej de-
tekcie virusovych patogénov

Forma $tadia: denna
Skolitel: Ing. Miroslav Glasa, DrSc.,

Pracovisko: Katedra biologie FPV UCM v Trnave a Biomedicinske centrum SAV,
Virologicky astav, Bratislava.

Financovanie: VEGA 2,/0030,/20 (1/2020-12/2023), APVV-18-0005 (6,/2019-6/2023),
APVV-20-0005 (6 /2021-6 /2025) (Ing. Miroslav Glasa, DrSc.)

Anotacia: Vini¢ hroznorody (Vitis vinifera L.) je spomedzi pestovanych trvacich plodin
hostitelom najvacsieho poctu virusov. Doteraz bolo na vinici identifikovanych viac ako
80 roznych virusovych a subvirusovych patogénov. Nedavne zavedenie sekvenacie novej
generacie (NGS) do rastlinnej virolégie vyznamne zmenilo pohlad na zlozZitost virusovych
infekcii rastlin a zaroven otvorilo nové moznosti $tudia rastlinného virému. NGS data
naviac odhalili, Ze koinfekcia rastlin viacerymi virusmi je zjavne skor pravidlom ako
vynimkou, najma pri vegetativhe rozmnoZovanych plodinach. Kontinualna kompletna
indexacie virusov vini¢a je potrebna z hladiska prijimania ¢innych fytosanitarnych
opatreni a neustalej hrozbe emergencie a reemergencie virusovych druhov. Praca sa
zameriava na analyzu viromu vini¢a hroznorodého vyuzitim masivneho paralelného
sekvenovania s cielom identifikacie ¢o najSirSieho spektra virusovych a subvirusovych
patogénov a ich parcialnej alebo celogenémovej molekularnej charakterizacie. Kedze
prijimanie G¢innych fytosanitarnych opatreni zavisi na vcasnej a presnej detekcii
patogénov v rastlinach, pozornost bude venovana aj optimalizacii a validacii
molekularnych detekénych testov (najma RT-PCR) s prihliadnutim na mimoriadnu
geneticka variabilitu virusov. Zhodnotenie molekularnej heterogenity, generovane;
roznymi evoluénymi mechanizmami, umozni lepSie pochopit komplexnost virusovych
infekcii a ich vplyv na celkovu etiologiu viroz.

Klucové slova: virém; vini¢ hroznorody; molekularna diverzita; sekvenovanie novej
generacie; detekcia.

2. Dynamika traviacich procesov v misoZravych rastlinach

Forma $tudia: denna
Skolitel: doc. Mgr. Ildiké Matu$ikova, PhD.

Pracovisko: Katedra ekochémie a radioekolégie FPV UCM v Trnave
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2023)

Anotacia: Rastlinny povod traviacich enzymov v pasciach masozravych rastlin bol
potvrdeny len nedavno, pricom tieto §tudie vyustili do izolacie prvych jadrovych génov
z tejto skupiny rastlin vobec. V stiCastnosti je uz publikovany genoém niekolkych druhov
maésozravych rastlin, ¢o potvrdzuje obrovsky narast zaujmu o $tadium ich ekofyziologie,
evollcie ale aj aplika¢ného potencialu. Dizertacna praca bude zamerana na dynamiku
traviacich procesov rosiciek (Droseraceae) v zavislosti od typu travitelného substratu na
listoch a ¢asu. Zmeny aktivit vybranych enzymov (hydrolaz) v traviacich vyluckoch buda
komplementované analyzami aktivit ¢lenov prislusnych génovych rodin, ktoré boli uz
identifikované in silico. Vysledky prace umoznia nielen popisat a zhodnotit posobenie
vybranych typov hydrolaz v procese travenia koristi, ale aj odhalit ich sthru pripadne
regulaciu. Vysledky dalej umoznia vyhodnotit odliSnosti v mechanizmoch travenia
rosiCiek s mechanizmami pomerne dobre popisanymi pre iny typ pasci (napr.
krciaznikov).

Kl'acové slova: chitinazy; nukleazy; RT-PCR; enzymovy substrat; traviace pasce.

3. Bioinformatické pristupy k Stadiu sekvencii, Struktur, Specificit a evolucii amylolytic-
kych enzymov

Forma Studia: denna
Skolitel: Prof. Ing. Stefan Janecek, DrSc.
Pracovisko: Katedra biologie FPV UCM v Trnave

Anotacia: Téma PhD-§tidia je zamerana na Stadium amylolytickych enzymov
bioinformatickymi, t.j. in silico pristupmi. Predmetom Stadia buda amylolytické enzymy
z alfa-amylazovych rodin, ktoré st na zaklade svojich primarnych Struktur klasifikované
v databaze CAZy (Carbohydrate-Active enZymes; http://www.cazy.org/) do viacerych
rodin glykozidovych hydrolaz (GH): (i) klan GH-H - rodiny GH13, GH70 a GH77; (ii) rodiny
GH57 a GH119; a (iii) rodina GH126. Napr. hlavna alfa-amylazova rodina GH13 - stcast
klanu GH-H a zaroven rozdelena do 44 podrodin - obsahuje viac ako 127 tisic sekvencii
proteinov, ktoré reprezentuji cca 30 roznych enzymovych Specificit (februar 2022).
Amylolytické enzymy z jednotlivych rodin sa navzajom liSia vo svojich sekvenciach a
Struktarach, doménovom usporiadani svojich proteinovych molekul, ako aj katalytickych
masinériach. Toto vSetko odraza ich evolu¢nu histériu vo vztahu k enzymovej Specificite
a taxonomii. Hlavnymi cielmi prace bude prispiet k poznaniu unikatnych sekvenc¢no-
Struktirnych ¢ft zodpovednych za konkrétne vlastnosti jednotlivych amylolytickych
enzymov, najma s ohladom na ich substratovt preferenciu a produktovy profil, ako aj k
objasniovaniu ich evolacie. Praca by mala tieZ umoznit definovanie novych enzymovych
podrodin a priradovanie enzymovej Specificity pre hypotetické proteiny ziskavané zo
sekvenovania kompletnych genémov. Dalsie mozné vyuZitie ziskanych poznatkov je
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proteinovy dizajn amylolytickych enzymov. K
programu PhD-§tdia patri aj zapojenie do Sirokej medzinarodnej spoluprace s
moznostou vycestovania na kratkodobé aj dlhodobé stize v renomovanych
zahrani¢nych laboratoériach v Eurdpe aj zamori, kde je mozné venovat sa vlastnej
experimentalnej praci doktoranda zacielenej na potvrdenie hypotéz z bioinformatického
pristupu k stadiu amylolytickych enzymov vykonavaného v domacom laboratériu.

Kluéové slova: amylolytic enzymes; bioinformatics analysis; conserved sequence
regions; structure-function relationships; evolutionary relatedness; protein design.

4. Crevna mikrobiota a diabeticka periferalna neuropatia: t¢inok cemtirestatu v potkatiom
modeli diabetu

Forma Stadia: denna
Skolitel: Dr. Domenico Pangallo, DrSc.

Pracovisko: Katedra bioldgie FPV UCM v Trnave a Laboratérium environmentalnej a
potravinovej mikrobiologie, UMB SAV, Bratislava

Financovanie: APVV-20-0411

Anotacia: Mikrobialna nerovnovaha vo vnutri gastrointestinalneho traktu (dysbiéza)
moZe byt spojend s metabolickymi poruchami ako je obezita, inzulinova rezistencia,
diabetes a imunitna dysfunkcia. Tieto prepojenia s v§ak stale kontroverzné a vyzaduja
dalsi vyskum. Cielom tohto projektu je lepSie porozumenie vzajomnych interakecii
crevnej mikrobioty a diabetického stavu a odhalenie ich dosledkov na vyvoj chronickych
diabetickych komplikacii s dorazom na periférnu neuropatiu. Buda sa Studovat Gc¢inky
cemtirestatu, nového inhibitora ald6zareduktazy, na vySSie uvedené procesy.
Experimentalne udaje poskytnt cenné poznatky o tlohe zmien ¢revnej mikrobioty v
etiologii diabetickej periférnej neuropatie a naznacia mozné terapeuticé pristupy.

Klucové slova: diabetickych komplikacii; mikrobiom; cemtirestat; MinION platforma.

5. Startovacie a pridavné kultary na vyrobu slovenskej bryndze s tradiénymi organoleptic-
kymi vlastnostami

Forma $tudia: denna
Skolitel: Mgr. Lucia Krakova, PhD.

Pracovisko: Katedra biolégie FPV UCM v Trnave a Laboratérium environmentalnej a
potravinovej mikrobiologie, UMB SAV, Bratislava

Financovanie: APVV-20-0001
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Anotacia: Cielom tohto vyskumného
projektu bude syntetizovat doteraz ziskané poznatky, vyuZit internt zbierku
mikrobialnych izolatov z tradi¢énych slovenskych syrov vytvorend v ramci
predchadzajacich vyskumnych projektov a doplnit tieto o dalSie potrebné poznatky a
dal$ie kmene baktérii mliecneho kysnutia i kvasiniek a vlaknitych htb ako kandidatov na
Startovacie kultary. Predkladany vyskumny projekt sa bude zaoberat charakterizaciou
mikrobidlnych spolocenstiev a genetickou charakterizaciu mikroorganizmov v
srvatkovych kultarach a zrecich miestnostiach, na ¢o sa pouzija kultivacné
mikrobiologické metéody a moderné molekularno-biologické metdédy vratane
velkokapacitného paralelného sekvenovania DNA (High-throughout sequencing).
Vystupom projektu bude subor kmenov mikroorganizmov a poznatkov o ich
metabolickom potenciali, vratane udajov z ich experimentalnej aplikacie, ktoré
bezprostredne umoznia technicky vyvoj Startovacich kultar pre vyrobu bryndze s
tradicnymi organoleptickymi vlastnostami.

Klacové slova: syr; baktérie mlie¢neho kysnutia; kvasinky; vlaknité huby; mikrobiom;

MinION platforma.
V Trnave 08.03.2022 schvalili:
prof. RNDr. Juraj Krajcovic, PhD.
Predseda odborovej komisie doktorandského stadia
v odbore Biologia
doc. Ing. Jozef Sokol, CSc. mim. profesor
dekan FPV UCM
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